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  El complejo del enrollado de la vid está compuesto por al menos nueve 
especies del género Ampelovirus y una del género Closterovirus (GLRaV-2). 
Dentro de los Ampelovirus, dos de ellos, GLRaV-1 y GLRaV-3 son 
aparentemente los más frecuentes en los viñedos y además están incluídos 
en la legislación vigente como no autorizados en material de vivero. Los 
demás Ampelovirus (GLRaV-4, -5, -6, -9, -Pr, -CV) parecen formar un grupo 
separado, el llamado grupo GLRaV-4LV, que aunque están muy relacionados 
serológica y filogenéticamente se consideran especies diferentes. Algunos de 
ellos han sido identificados recientemente en España y su incidencia es, 
aparentemente, menor que la de GLRaV-1 y -3. La disponibilidad de técnicas 
de análisis de RT-qPCR de estos virus nos ha permitido iniciar estudios de 
cuantificación de las copias del genoma en plantas de vid para tratar de 
relacionar la concentración diferencial de los virus como posible explicación 
de las diferencias en la incidencia relativa en el campo. En particular, hemos 
empleado como modelo los Ampelovirus GLRaV-3, -4 y -5 presentes en 
distintos materiales de vid. Tras obtener curvas estándar a partir de RNA 
sintetizado in vitro de los genes RdRp clonados de GLRaV-3, -4 y -5 hemos 
calculado la concentración de virus en pecíolos de hoja. De esta manera, 
hemos podido determinar el número de copias de GLRaV-3 y -5 en cinco 
plantas de las variedad Tintilla de Rota y otras cinco de la variedad Rome 
que estaban infectadas por ambos virus, resultando que el número medio de 
copias por mg de tejido de GLRaV-3 era de 5,7x106 mientras que las copias 
de genoma de GLRaV-5 fue inferior, 1,60x105. Por otra parte, hemos 
analizado plantas de la variedad Gorgollasa que estaban infectadas por 
GLRaV-4 o bien por GLRaV-3 y GLRaV-4, simultáneamente. En dos plantas 
con infección simple de GLRaV-4 el número de copias por mg de tejido era 
de 2,70x105. En otras cuatro plantas que tenían infección doble el número de 
copias de GLRaV-4 fue similar a las de infección simple, 2,57x105, mientras 
que el número de copias de GLRaV-3 era mayor y del mismo rango que en 
las variedades Tintilla y Rome: 3,22x106 copias.mg-1. Estos resultados 
preliminares no pueden descartar interacciones entre Ampelovirus, aunque 
parecen indicar que dos miembros del grupo GLRaV-4LV se multiplican 
menos en la planta que GLRaV-3, el más frecuente en España, ofreciendo 
una posible explicación de las diferencias en incidencia de los distintos 
Ampelovirus. 
 

 


